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UNIVERSIDADE FEDERAL DO PARÁ

INSTITUTO DE CIÊNCIAS BIOLÓGICAS

PROGRAMA DE NEUROCIENCIAS E BIOLOGIA CELULAR

ANEXO I. CURSO ANUAL DE NEUROCIENCIAS E BIOLOGIA CELULAR
1. IDENTIFICAÇÃO 
	Tema:
	Ferramentas in silico na identificação de genes

	Nº de vagas:
	10

	Período:
	28 de setembro de 2018

	Dias Da Semana:
	Sexta-feira

	Horário:
	Teoria: 8 -12 h. Prática:  13 -17 h

	Local Do Curso:
	ICB - prédio de ensino (Laboratório de Informática) 

	Data:
	28 de setembro de 2018

	Ministrante:
	MSc. Bertha Ruth Zelada Mariluz


2. JUSTIFICATIVA DO TEMA
	Os estudos in silico são empregados para a identificação de genes em um organismo, para avaliar o grau da expressão e o grau de compatibilidade entre diferentes genes, e definição das relações taxonômicas. Assim mesmo, a análise in silico é uma ferramenta rápida e pratica. Daí que o seu uso é de grande ajuda para melhorar os métodos e técnicas em diversas aéreas das ciências biológicas (Oliveira & Vila Nova, 2012). 



3. OBJETIVO
	Promover ao aluno uma percepção geral no uso de ferramentas in silico para a identificação de genes de opsinas não visuais. 



4. CONTEÚDO DA AULA
	As aulas serão divididas em teoria e pratica. A aula teórica compreenderá:

1. Introdução
2. GenBank (NCBI): banco de dados de sequências do DNA e proteínas;
3. BioEdit: alinhamento de sequências;
4. MEGA: construção de árvore filogenética.  



5. RECURSOS
	Os recursos utilizados para aplicação da aula serão: o quadro branco, data show e a sala de informática.



6. METODOLOGIA
	 A metodologia empregada na aula teórica será a expositiva buscando interagir com os alunos sobre o tema abordado. Outra metodologia a ser aplicada será por meio de exercício em cada tópico com o intuito de desenvolver a capacidade crítica dos alunos sobre os tópicos trabalhados.



7. AVALIAÇÃO DA APRENDIZAGEM 
	A avaliação de ensino-aprendizagem será a aplicação de um exercício sobre o alinhamento e a árvore filogenética de genes geradas com as ferramentas de análise in silico.
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ANEXO II
	FICHA DE INSCRIÇÃO DA AULA

“Ferramentas in silico na identificação de genes”

Nome: ________________________________________________________________

Matrícula: ______________________Área de Concentração: _____________________

Orientador: ____________________________________________________________

E-mail: ________________________________________________________________

Telefone p/ contato: ______________________________________________________

Interesse/justificativa para inscrição no curso

__________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________

Data: __________Assinatura do Aluno: ______________________________________



(Prezado aluno, por favor, preencher este formulário e encaminhar ao e-mail: ruthzeladam@gmail.com, para oficializar sua inscrição)
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